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Ein Fall von Dominanzwechsel bei Gerste —
zugleich ein Beispiel fiir Aufhebung pleiotroper Genwirkungen?

C. U. HESEMANN

Lehrstuhl fiir Allgemeine Genetik der Universitit Hohenheim, Stuttgart-Hohenheim (BRD)

A Change in Dominance of a Mutation in Barley, Combined with Suspension
of the Pleiotropic Action of the Gene

Summary. In order to demonstrate change of dominance of mutants in altered genetic environments, a mutant of
spring barley type Haisa II was used as the experimental material. This mutantisinherited as a single gene dominant.
It differs from the original type by length of the grain, the rachis segment and the straw. The complex of characteristics

of this mutant is pleiotropically inherited.

Referring to these three characteristics the following plant types were analyzed: plants of the mutant, of the type
Haisa II (from which the mutantis derived), seven other spring barley types serving as crossing partners of the mutant,

and finally F,-plants of the MS-, MH- and SH-crossings.

A change of dominance could be demonstrated in the case of the F;-plants of certain MS- crosses. With the F;-plants
of several of these MS-crosses it could be shown, that the change of dominance is combined with suspension of pleiotro-

pic gene action.

In the discussion it is pointed out how little is known at the present time about the mechanisms which underlie a
change of dominance and of pleiotropism. For a deeper understanding of these phenomena experiments on a molecular-
genetic level, similar to those performed in other experimental systems, are necessary.

1. Einleitung

In den vorliegenden Untersuchungen soll das Auf-
treten von Dominanzwechsel bei einer Gerstenmu-

tante demonstriert und an Hand dieser Befunde die-

Frage erortert werden, ob derartige Fille von Domi-
nanzwechsel zugleich Beispiele fiir die Aufhebung
pleiotroper Genwirkungen im veridnderten geneti-
schen Milieu sind.

2. Material und Methoden

Fiir die Untersuchungen wurde die aus der Sommer-
gersten-Sorte Haisa II durch Mutationsauslésung ent-
standene Mutante Nr. 1774 verwandt. Sie zeichnet sich
gegeniiber der Ausgangssorte und gegeniiber den fiir die
Versuchskreuzungen verwandten Sorten durch besondere
Halm-, Korn- und Spindelglied-Linge aus. Diese drei
Merkmale werden als Merkmalskomplex dominant ver-
erbt. Die Mutante wurde mit der Ausgangssorte Haisa I1
sowie den folgenden zweizeiligen Sommergersten-Sorten

gekreuzt:

Saatbuch-Nr. Name
1734 Pallas
1743 Proctor
1722 Peroga
1736 Primus 11
1719 Amsel
1744 Albert Busser
1726 CB 211

Diese Sorten sind im Sortiment des Max-Planck-Insti-
tuts fiir Ziichtungsforschung, K6ln-Vogelsang enthalten
und teilweise auch in ,,Barley-Varieties-EBC‘ naher
charakterisiert (Aufthammer et al., 1958). Es wurden die
gleichen Kreuzungstypen, abgekiirzt als MH-, SH- und
MS-Kreuzung bezeichnet, verwendet, die bereits in der
Arbeit von Gaul und Hesemann (1966) beschrieben wor-

den sind. Die Fy-Pflanzen dieser drei Kreuzungstypen
sowie die Kreuzungseltern wurden hinsichtlich Korn-,
Spindelglied- und Halmlinge quantitativ analysiert. Die
Bestimmung der Merkmale erfolgte in der gleichen Weise,
wie es in der Veroffentlichung von Hesemann und Gaul
(1967) dargestellt ist. Es wurde darauf verzichtet, die zu
den Mittelwerten gehdrenden Varianzen der gepriiften
drei Merkmale aufzufithren. Vielmehr wurde es im Rah-
men der hier mitgeteilten Befunde fiir ausreichend er-
achtet, sich auf die Angabe der Mittelwerte und der Er-
gebnisse der #-Teste zwischen den Mittelwerten zu be-
schrdnken. Die entsprechenden Werte der Varianzen
kénnen jederzeit in den Protokollunterlagen beim In-
stitut fiir Allgemeine Genetik der Universitit Hohenheim
eingesehen werden. Fir diein der vorliegenden Vertffent-
lichung behandelte Fragestellung wurden von den Ergeb-
nissen der Untersuchungen iiber Dominanzwechsel bei
Gerste einige besonders instruktive Beispiele ausgewahlt.
Eine ausfithrliche Darstellung der Befunde iiber Domi-
nanzwechsel soll an anderer Stelle erfolgen (Hesemann,
unverdffentlicht).

Die Kreuzungen und die Messungen an den F,-Pflanzen
und Kreuzungseltern wurden wihrend der Tatigkeit des
Autors als wissenschaftlicher Assistent am Max-Planck-
Institut fiir Ziichtungsforschung in Ko6ln-Vogelsang bei
Prof. Dr. H. Gaul in der Abteilung Mutationsforschung
im Rahmen eines Vertrages mit dem Stichting Instituut
voor Toepassing van Atoomenergie in de Landbouw
(ITAL-EURATOM) in Wageningen, Niederlande, durch-
gefithrt. Fiir die Anregung zu den Untersuchungen iiber
Dominanzwechsel sowie fiir das Interesse wihrend der
ersten 'Phase ihres Verlaufs mochte ich Herrn Prof. Dr.
H. Gaul auch an dieser Stelle danken. Mein Dank gilt
ebenso meiner damaligen technischen Assistentin, Frau-
lein Sigrid Miiller, fiir ihre zuverldssige technische Hilfe.
Die zweite Phase der Untersuchungen, die Auswertung
der MeBergebnisse, erfolgte am Institut fiir Allgemeine
Genetik der Universitit Hohenheim, Stuttgart-Hohen-
heim. :
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3. Ergebnisse

Die Mut. Nr. 1774 zeichnet sich durch ungewdhn-
lich groBe Mittelwerte von Korn-, Spindelglied- und
Halmldnge gegeniiber der Ausgangssorte Haisa II aus
(Tab. 1a). In allen drei Merkmalen sind die Unter-
schiede zwischen beiden Formen signifikant (Tab. 1b).
Ein Vergleich der Mittelwerte der F;-Pflanzen, die
aus der MH-Kreuzung hervorgegangen sind, mit den
Mittelwerten von Haisa 11 zeigt, daB die Werte der
F,-Pflanzen viel gr6Ber sind als diejenigen von Haisa
II. Die Unterschiede sind signifikant. Ein entspre-
chender Vergleich von F,-Pflanzen der MH-Kreuzung
und Pflanzen der Mutante ergibt keine signifikanten
Unterschiede. Diese Mittelwerte-Vergleiche zeigen,
dall der Merkmalskomplex der Mutante dominant
vererbt wird.

Aus den MS-Kreuzungen der Mutante mit verschie-
denen Sommergerstensorten ergibt sich, daB in Ab-
hingigkeit von der Wahl der Sorte und damit von

der Wahl des genetischen Hintergrundes, in den die
dominante Mutation eingelagert wird, in F, die do-
minanten Merkmale normal, abgeschwécht oder gar
nicht in Erscheinung treten. Bei der MS-Kreuzung
mit der Sorte Pallas sind die Mittelwerte der F,-
Pflanzen fiir die Merkmale Spindelglied- und Halm-
lange signifikant gréBer als die der Sorte. Fir das
Merkmal Kornlidnge wurde gefunden, dal3 der Mittel-
wert der Sorte sich durch seine Gré8e signifikant von
dem der F;-Pflanzen unterscheidet. Beziiglich Spin-
delglied- und Halmldnge ist also die Dominanz der
Mutante, wenn auch in abgeschwichter Form, wie ein
Vergleich mit den entsprechenden Mittelwerten der
Mutante zeigt, erhalten geblieben. Die Mittelwerte
der F,-Pflanzen der dazugehérigen SH-Kontroll-
kreuzungen verglichen mit den Mittelwerten der
Sorte weisen darauf hin, daB bereits bei der SH-Kreu-
zung die Mittelwerte von Spindelglied- und Halm-
lange signifikant groBer sind als diejenigen der Sorte.
Diese Befunde besagen, dal bereits die Einlagerung

Tabelle 1a. Mittelwerte dev Kovn-, Spindelglied- und Halmldngen von Mut. Nv. 1774, Haisa I1, sieben weiteren

Sommergevsten-Sovten sowie Fi-Pflanzen der entsprechenden MS- (Mutante X Sorte)

MH- (Mutante X Haisa I1) und SH- (Sorte X Haisa II) Kreuzungen

Mittelwerte der Langen in cm von

Bezeichnung
Korn
Sorte Haisa II 8,19
Mut. Nr. 1774 10,31
MH-Kreuzung:
Mut. Nr. 1774 X Haisa II 10,11
Sorte Pallas 9,45
MS-Kreuzung:
Mut. Nr. 1774 X Pallas 8,97
SH-Kreuzung:
Pallas x Haisa II 8,88
Sorte Proctor 8,59
MS-Kreuzung:
Mut. Nr. 1774 x Proctor 0,28
SH-Kreuzung:
Proctor x Haisa II 9,30
Sorte Peroga 9,44
MS-Kreuzung:
Mut. Nr. 1774 X Peroga 9,53
SH-Kreuzung:
Peroga x Haisa I1 9,33
Sorte Primus IT 9,30
MS-Kreuzung:
Mut. Nr. 1774 X Primus II 9,30
SH-Kreuzung:
Primus IT x Haisa IT 9,23
Sorte Amsel 8,67
MS-Kreuzung:
Mut. Nr. 1774 X Amsel 9,77
SH-Kreuzung:
Amsel x Haisa II 9,13
Sorte CB 211 8,68
MS-Kreuzung:
Mut. Nr. 1774 x CB 211 9,47
Sorte Albert Busser 9,20
MS-Kreuzung:
Mut. Nr. 1774 x Albert Busser 9,75

T e e Pflanzenzahl

Spindelglied Halm

2,95 88,16 20
3,58 102,65 20
3,51 97,10 12
2,24 72,51 18
2,95 88,47 10
2,73 86,82 13
2,64 82,93 18
2,87 90,73 14
2,90 95,58 5
2,96 77,29 16
2,94 79,50 3
2,87 71,97 3
2,02 88,07 19
2,65 66,40 2
2,49 92,34 11
2,82 80,29 15
3,14 88,80 12
3,18 89,50 3
2,39 74,54 20
3,01 91,36 13
2,94 88,41 15
3,15 102,03 6
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Tabelle 1 b. ¢-Teste dev in Tab. 1a aufgefithrten Mittelwerte

t-Teste der Langen-Mittelwerte von

Korn Spindelglied Halm

Mut. Nr. 1774/Haisa 11
MH-Kreuzung Mut. Nr. 1774 x Haisa II/
Haisa I
MH-Kreuzung Mut. Nr. 1774 x Haisa II/
Mut. Nr. 1774
MS-Kreuzung Mut. Nr. 1774 x Pallas/
SH-Kreuzung Pallas x Haisa I1
MS-Kreuzung Mut. Nr. 1774 x Pallas/Pallas
SH-Kreuzung Pallas x Haisa I1/Pallas
MS-Kreuzung Mut. Nr. 1774 X Proctor/
SH-Kreuzung Proctor X Haisa II
MS-Kreuzung Mut. Nr. 1774 X Proctor/Proctor
SH-Kreuzung Proctor x Haisa II/Proctor
MS-Kreuzung Mut. Nr. 1774 X Peroga/
SH-Kreuzung Peroga x Haisa I1
MS-Kreuzung Mut. Nr. 1774 X Peroga/Peroga
SH-Kreuzung Peroga x Haisa 1I/Peroga
MS-Kreuzung Mut. Nr. 1774 X Primus II/
SH-Kreuzung Primus II X Haisa I1
MS-Kreuzung Mut. Nr. 1774 X Primus II/
Primus 11
SH-Kreuzung Primus IT x Haisa IT/Primus II
MS-Kreuzung Mut. Nr. 1774 X Amsel/
SH-Kreuzung Amsel x Haisa I1
MS-Kreuzung Mut. Nr. 1774 X Amsel/Amsel
SH-Kreuzung Amsel X Haisa II/Amsel
MS-Kreuzung Mut. Nr. 1774 X CB 211/CB 211
MS-Kreuzung Mut. Nr. 1774 X Albert Busser/

* %k % % % %

* %k * %k

% %k
* % * % %k
* % ¥ * %k %

% % ¥
* %k

* % %

* k¥ * %k ok

* k¥

% % %

* %

* %k %

Albert Busser

* % %k %k

es bedeuten: — = nicht signifikant; * = signifikant bei 59, ; ** = signifikant bei 29, ;

***% — gignifikant bei 19

des Haisa 1I-Genoms in eine fremde genetische Um-
gebung bei den betreffenden Merkmalen der F,-
Bastarde zu Mittelwerten fiihrt, die deutlich gréBer
als die der entsprechenden Sorte sind. Bei Einlage-
rung der Mutation in das genetische Milieu der Sorte
Pallas ergibt sich, dafl die Unterschiede zwischen den
Mittelwerten von F,;-Pflanzen und Pflanzen der Sorte
verstiarkt hervortreten. Nur im Falle der Kornlinge
sind die Mittelwerte der F,-Pflanzen der MS- und SH-
Kreuzungen signifikant kleiner als der Mittelwert der
Sorte. Die Analyse der Kreuzungen mit der Sorte
Proctor fithrt zu dem Resultat, daf3 die Mittelwerte der
F,-Pflanzen von MS- und SH-Kreuzungen fiir alle
drei Merkmale nicht signifikant verschieden sind.
Ein Vergleich der Mittelwerte der F,-Pflanzen der
MS-Kreuzung und der Pflanzen der Sorte zeigt, daf3
fiir das Merkmal Kornlinge ein stark signifikanter,
fiir das Merkmal Halmlinge ein schwach signifikan-
ter und fiir das Merkmal Spindelgliedlinge kein signi-
fikanter Unterschied besteht. Diese Befunde der
Kreuzungen mit der Sorte Proctor lassen keinen ein-
deutigen Schlufl zu, daB bei diesem Beispiel der do-
minante Charakter der Mutante noch nicht voéllig
verloren gegangen ist und der Dominanzgrad der
Merkmale sich nur in abgeschwichter Form aus-
prigt. Ein Vergleich der Mittelwerte der MS-Kreu-
zung mit denjenigen der Sorte Primus II ergibt fiir
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das Merkmal Kornlinge keine signifikanten Unter-
schiede, fiir das Merkmal Spindelgliedlinge signifi-
kant groBere, fiir das Merkmal Halmlinge signifikant
kleinere Werte als diejenigen der Sorte. Allerdings
muB bei der Beurteilung der Befunde beriicksichtigt
werden, dal bei der MS-Kreuzung nur sehr wenige
Individuen zur Verfiigung standen. Ein Vergleich
der Mittelwerte der MS-Kreuzung mit der Sorte Amsel
zeigt, daB im genetischen Hintergrund dieser Sorte
der dominante Charakter der Mutante beziiglich des
Merkmals Spindelgliedlinge, nicht jedoch beziiglich
der Merkmale Korn- und Halmlinge aufgehoben ist.
Bei einem weiteren Beispiel, den Mittelwerten der
MS-Kreuzung mit der Sorte CB 211 zeigt sich, daB
im genetischen Milieu dieser Sorte die dominante
Ausprigung bei allen drei Merkmalen erhalten bleibt.
Innerhalb dieser Kreuzungskombination sind die In-
formationen insofern unvollstindig, weil aus tech-
nischen Griinden die entsprechende SH-Kreuzung
nicht durchgefithrt werden konnte.

Bei der MS-Kreuzung mit der Sorte Peroga findet
man, dal beziiglich der Mittelwerte aller drei Merk-
male keine signifikanten Unterschiede im Vergleich
zu den Mittelwerten dieser Sorte bestehen. Die Ein-
lagerung der Mutation in das Genom von Peroga be-
wirkt also Dominanzwechsel bei allen drei Merkmalen.
Als letztes Beispiel ist die MS-Kreuzung mit der Sorte
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Albert Busser aufgefithrt. Im genetischen Hinter-
grund dieser Sorte werden die Merkmale der Mutante
sehr unterschiedlich im Grad der Ausprigung beein-
fluBt. Beziiglich der Korn- und Halmlédnge sind die
Mittelwerte der F;-Pflanzen der MS-Kreuzung signi-
fikant gréBer als diejenigen der Sorte. Bei dem Merk-
mal Spindelgliedlinge ist kein signifikanter Unter-
schied festzustellen.

4. Diskussion

4.1. Dominanzwechsel auf Grund von Interaktionen
zwischen mubicrten und fremden neuen Genen

Mit groBer Wahrscheinlichkeit waren Gonzalez
(1923) und Timoféeff-Ressovsky (1934) die ersten,
welche die Bedeutung des genetischen Milieus fiir die
Merkmalsauspridgung nachweisen konnten. Beispiele
von Dominanzwechsel bei verschiedenen Pflanzen-
arten auf Grund von Interaktionen zwischen mutier-
ten und fremden Genen sind seit langem aus der Lite-
ratur bekannt (Gustafsson, 1954; Hallquist, 1953;
Mainx, 1948; Michaelis und Kaplan, 1950; Schick,
1935; Schwanitz, 1959; Stubbe, 1938). Es wird dar-
auf verzichtet, bei der Diskussion der Befunde der
vorliegenden Untersuchungen die Ergebnisse der
oben genannten Autoren ausfiihrlich zu behandeln.
Eine zusammenfassende Darstellung dieser Befunde
ist in einer in Vorbereitung befindlichen Veréffent-
lichung iiber inter- und intragenische Wechselwirkun-
gen bei héheren Organismen aus molekulargenetischer
Sicht (Hesemann, in Vorbereitung) vorgesehen. Die
Befunde der hier vorliegenden Untersuchungen stel-
len ein weiteres Beispiel fiir das Auftreten von Domi-
nanzwechsel bei Einlagerung der Mutation in ein neues
genetisches Milieu dar. Der Nachweis fiir das Phéno-
men des Dominanzwechsels konnte somit, wie die
Ergebnisse der oben zitierten Veréffentlichungen so-
wie die vorliegenden Befunde zeigen, fiir verschiedene
Pflanzenarten eindeutig erbracht werden. In keinem
Falle konnten aber bisher Aufschliisse iiber den Do-
minanzwechsel-Mechanismus, der Wechselwirkung
zwischen mutierten und neuen Genen auf molekular-
genetischer Ebene, erhalten werden. Ergebnisse iiber
primidre Wirkungen von Genen sind zwar auch bei
hoheren Organismen bereits erzielt worden. Fir ein
tieferes Verstindnis der Erscheinung des Dominanz-
wechsels ist es jedoch notwendig, die Kette der Reak-
tionen, die auf Grund der von einem Gen gebildeten
primiren Genprodukte in Gang gesetzt werden und
zur Merkmalsbildung fithren, zu kennen. Die Vielfalt
der Wechselbeziehungen zwischen Genen und die
groBe Mannigfaltigkeit an Folgereaktionen, die sich
auf Grund von Geninteraktionen innerhalb der Wir-
kungskette einzelner Gene ergeben kénnen, sind als
Grund dafiir anzufiihren, daB} bisher keine Ergebnisse
derartiger molekulargenetischer Untersuchungen be-
ziiglich Dominanzwechsel erhalten wurden. Es wird
die Ansicht vertreten, dal zum gegenwiértigen Zeit-
punkt unter Berticksichtigung der Kenntnisse ver-
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gleichbarer Vorgidnge bei Mikroorganismen Unter-
suchungen bei hoheren Pflanzen an Modellbeispielen
iiber die molekulargenetischen Grundlagen des Do-
minanzwechsels begonnen werden sollten. Erst auf
Grund der Ergebnisse dieser noch zu fithrenden Ana-
lysen 148t sich fiir die bei Dominanzwechsel auftre-
tende modulierte Merkmalsauspridgung eine eindeu-
tige Erkldrung finden.

4.2. Dominanzwechsel und gleichzeitige Aufhebung
pleiotroper Genwirkungen im verdnderten genetischen
Hintergrund

Die Ergebnisse der vorliegenden Untersuchungen
iiber Dominanzwechsel bei Gerste weichen in einem
wesentlichen Punkt von den Befunden aller iibrigen
Autoren ab: Bei Einlagerung der Mutation in ein
neues genetisches Milieu konnte neben dem Phino-
men des Dominanzwechsels bei einigen Kreuzungs-
kombinationen unabhingige Variation der Teilmerk-
male der Mutante nachgewiesen werden. Die Wech-
selwirkungen zwischen mutierten und fremden Genen
dubBern sich bei dem hier vorliegenden Gerstenbei-
spiel nicht nur im Dominanzwechsel, sondern zugleich
auch in der Aufhebung pleiotroper Genwirkungen.
Im Rahmen der vorliegenden kurzen Mitteilung soll
nicht nédher auf die bei den verschiedensten Objekten
gewonnenen Ergebnisse anderer Autoren iiber pleio-
trope Gene eingegangen werden. Beziiglich der spe-
ziellen Fragestellung der Auflésung pleiotroper Gen-
wirkungen im verinderten genetischen Hintergrund
wird auf die Arbeiten von Gaul (1963), Gaul ef al.
(1968), Hesemann und Gaul (1967) sowie auf die
in Vorbereitung befindliche Veréffentlichung von
Hesemann verwiesen. Eine Begriindung dafiir, daB3
im Gegensatz zu den Befunden aller iibrigen Au-
toren nur beim hier dargestellten Beispiel der
Nachweis fiir gleichzeitiges Auftreten von Dominanz-
wechsel und Aufhebung pleiotroper Genwirkungen
erbracht werden konnte, wird darin gesehen, daf3 die
anderen Autoren bei der Analyse von Beispielen fiir
Dominanzwechsel allein dieses Phinomen im Blick-
punkt und nicht zugleich Untersuchungen {iber. Auf-
16sung pleiotroper Effekte angestellt hatten. Auf
Grund dieser Uberlegungen sollte es mdglich sein,
gerade bei der Analyse quantitativer Merkmale auch
bei anderen Objekten Kopplung beider Phdnomene
beobachten zu konnen.

Die Beseitigung pleiotroper Genwirkungen ist wie
der Dominanzwechsel auf Interaktionen zwischen
mutierten und fremden Genen zuriickzufithren. Diese
Aufldsung pleiotroper Effekte kann zur Zeit nur an
der unabhingigen Variation von Teilmerkmalen einer
Mutante abgelesen werden. Der eigentliche mole-
kulargenetische Mechanismus ist auf Grund der kom-
plizierten Vernetzung von Genwirkungen auf dem
langen Weg bis zur Merkmalsbildung, insbesondere bei
quantitativen Merkmalen, noch véllig unverstanden.
Derartige molekulargenetische Untersuchungen soll-
ten folglich nicht nur zur Klarung des Phinomens des
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Dominanzwechsels, wie bereits oben ausgefiihrt
wurde, sondern auch zum tieferen Verstdndnis des
Mechanismus der Pleiotropie in Angriff genommen
werden. Mutationen, bei denen bei Einlagerung in
ein verdndertes genetisches Milieu zugleich Domi-
nanzwechsel und Auflosung pleiotroper Effekte nach-
gewiesen werden kann, werden als besonders geeignet
angesehen, Geninteraktionen im molekulargeneti-
schen Bereich bei hoheren Organismen zu analysieren.
Eine schliissige Antwort auf die Frage, ob méglicher-
weise ursichliche Zusammenhinge zwischen den mo-
lekulargenetischen Wirkungsweisen von Dominanz-
wechsel und Pleiotropie bestehen, kann erst nach
Aufklarung der eigentlichen Wirkungsmechanismen
beider Phinomene gegeben werden.

5. Zusammenfassung

Um Dominanzwechsel bei Mutanten im verdnder-
ten genetischen Milieu nachzuweisen, wurde als Mo-
dellbeispiel eine Mutante der Sommergerstensorte
Haisa II herangezogen. Diese Mutante hat einen
monogen dominant bedingten Erbgang. Sie weicht in
den folgenden Merkmalen durch besondere Linge
von der Ausgangsform ab: Korn-, Spindelglied- und
Halmlinge. Der Merkmalskomplex dieser Mutante
wird pleiotrop vererbt.

Beziiglich dieser drei Merkmale wurden Pflanzen
der fir die Kreuzungen verwendeten Ausgangs-
formen, nidmlich Pflanzen der Mutante, der Sorte
Haisa II, von der sich die Mutante ableitet, und sie-
ben weiterer als Kreuzungspartner der Mutante die-
nende Sommergerstensorten sowie F,-Pflanzen der
jeweiligen MS-, MH- und SH-Kreuzungen analysiert.

Bei den Fj-Pflanzen bestimmter MS-Kreuzungen
konnte Dominanzwechsel nachgewiesen werden. An
den F;-Pflanzen einiger dieser MS-Kreuzungskombi-
nationen konnte gezeigt werden, dafi Dominanzwech-
sel mit Aufhebung pleiotroper Genwirkungen ver-
bunden ist.

Im Diskussionsteil wird dargelegt, wie gering die
bisherigen Kenntnisse iiber die Wirkungsmechanis-
men sind, die Dominanzwechsel und Pleiotropie zu-

Eingegangen am 10. Juni 1972
Angenommen durch H. Stubbe

Theoret. Appl. Genetics, Vol. 43, No. 8

363

grunde liegen. Fiir ein tieferes Verstindnis dieser
Phinomene werden Untersuchungen auf molekular-
genetischer Grundlage an Modellbeispielen fiir unbe-
dingt notwendig erachtet.
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